
トランスクリプトーム解析キャンペーン

キャンペーン期間： 2026 年10月30日(金)サンプル到着分まで年内納品

網羅的に遺伝子発現を捉える解析パッケージが登場

➢ 微生物～植物・哺乳類まで、 生物種に特化した RNA-seq を実施

➢ rRNAを抑え、解析対象 RNAのリードを 効率的に取得

➢ mRNA だけでは捉え切れない 包括的なトランスクリプトーム解析 が可能

植物 哺乳類微生物

1. 原核生物

1.5Gb: ￥34,000 /検体(税抜)

2. 酵母(S. cerevisiae 等)

6.0Gb: ￥38,000 /検体(税抜)

3. メタトランスクリプトーム

6.0Gb: ￥41,000 /検体(税抜)

6.0Gb: ￥38,000 /検体(税抜)

￥38,000

￥50,000

￥46,000

￥50,000 /検体

6.0Gb: ￥38,000 /検体(税抜)

￥50,000  /検体

◆ 特徴

✓ 細胞質,ミトコンドリア ,葉緑体由来の

rRNAを除去

✓ coding /non -coding RNA を含む

多様な転写産物を解析

◆ 特徴

✓ 細胞質,ミトコンドリアの rRNAを除去

✓ FFPEなど poly(A) 法で難しい検体も対応

新登場記念！特別価格 新登場記念！特別価格

◆ 解析対象例

シロイヌナズナ／イネ／トウモロコシ

大豆／ムギなど各種

◆ 解析対象例

ヒト／  FFPE／マウス／ラット

その他の哺乳類RNAに対応

1. RNA QC、 rRNA除去

2. ライブラリ作製

3. シーケンス

1. シーケンスデータ (fastq )

2. リードマッピング・カウント結果

3. 各種解析結果・レポート

4. データ解析 ※2

・リードマッピング

・リードカウント

作業内容（標準納期： 6週間※1） 納品物

サンプル種 サンプル要件 ※1

Total RNA サンプル 濃度 ≧50ng/µL, ≧20µL( 推奨RIN値 ≧7)

微生物株サンプル ※2 細胞数： ≧1.0 ×10 9 cells( 推奨)

※1 サンプル量・ 品質が推奨より未達の場合もご相談可能です。

※1 QCで問題ない場合の納期になります。

※2 基本解析の場合です。更に追加解析メニューもございますので裏面をご覧ください。

No.1 ：ショートリード RNA -seq(rRNA 除去)

発現解析から転写産物構造まで、研究を一歩先へ進める 3つのキャンペーン

※2 RNA抽出は追加option になります。その他、生物種の抽出 の対応可否についてはご相談ください。



No.2 ：ロングリード RNA -seq(Iso -seq) 解析

全長トランスクリプトーム解析で転写産物の全貌を解明

➢ PacBio による HiFi ロングリードシーケンス で転写産物を全長で解析

➢ 転写産物構造を解析し、 新規アイソフォームやスプライシング の発見へ

➢  非モデル生物や複雑なゲノム の遺伝子構造も高精度に解析

ヒト・マウス

疾患関連アイソフォームや、

異常スプライシングを解析したい

1. RNA QC

2. ライブラリ作製

3. シーケンス

4. データ解析

・リードマッピング

・転写産物のクラスタリング、アノテーション

作業内容（標準納期： 8～10 週間）

1. シーケンスデータ (fastq )

2. リードマッピング結果

3. 各種解析結果・レポート

納品物

2検体ご依頼の場合

￥300,000 /検体(税抜)

さらに 4検体ご依頼の場合

￥250,000 /検体(税抜)500 万reads

サービス新登場記念！特別チャレンジ価格

✓

非モデル生物

新規転写産物の探索やゲノムの

アノテーションを高精度に見たい
✓

植物

ショートリードでは読み切れない

転写産物を解析したい
✓

No.3 ：バイオインフォマティクス

➢ 群間比較から変動遺伝子 まで RNA-seq の基本となる各種解析をパッケージ化

➢ 不安な方も、解析担当者による 結果説明・アフターフォロー も対応

データ解析 (advance)

相関分析 / 主成分分析

階層的クラスタリング

ヒートマップ描画

✓

✓

✓

標準解析の内容に加え、以下を実施 ◆ シーケンス 5検体までのご依頼で

￥10,000 /検体(税抜)

◆ さらに！ 6検体以上で

無料

50% 以上OFF!!

限られた時間で、新たな発見を導く充実の発現解析パッケージ

解析Figure 例（一部）

✓

✓

変動遺伝子(DEG)解析

GO解析

主成分分析 クラスタリング DEG解析(MA plot) GO解析(エンリッチメント解析 )
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早稲田大学121 号館 415 号室
Ver1.0 2026 年8月20日作成

販売代理店お問い合わせ先



最短 1 週間納品

調製済ライブラリ受領からレーンシーケンス
(150PE)

安心の国内対応 ｜ ライブラリ QC費用込み ｜ 相乗りなしのレーン占有 Plan

1レーン (~150Gb)

￥200,000 (税抜)

製品仕様

・ DNBSEQ(150 PE) ： 1レーンあたり 120 ～150Gb 目安

・納品データ： fastq ファイル形式

・納品形態：データ便納品（ HDD 納品対応：可）

・標準納期：サンプル受領より 1~3 週間

3~4 週間で納品

サンプル受領からゲノム特急解析

CAMPAIGN

01

CAMPAIGN

02

E-mail: service @bitbiome.c o.jp

〒162 -0041 東京都新宿区早稲田鶴巻町513

早稲田大学121 号館 415 号室 Ver1.0 2026 年8月20日作成

販売代理店お問い合わせ先

サンプル要件

性状： Pooling 済ライブラリ (推奨サイズ 320 -520bp)

濃度： 10nM 以上 

液量： 20µL 以上

※10bp のdual index でシーケンスします。検体量・濃度が未達の場合もご相談ください

・活用例

全ゲノム解析（  微生物株： 100 ～200 株）

RNA-seq 解析（真核生物： 20～25検体）

2レーン (~300Gb)

￥360,000 (税抜)

・活用例

メタゲノム解析・真核生物 RNA-seq （ 40～50検体）

全エクソームシーケンス（ヒト： 25～30検体）

4レーン (~600Gb)

￥600,000 (税抜)

・活用例

真核生物RNA-seq （ 80～100 検体）

リシーケンス (ゲノムサイズ 500Mb 程度： 40～50検体)

全ゲノム解析（微生物） ショットガンメタゲノム解析

データ量

300Mb ￥45,000 ￥35,000 /検体(税抜) ￥60,000 ￥46,000 /検体(税抜)

DNA抽出／シーケンス (150PE)

データ解析（アセンブリ／系統解析／遺伝子推定）

DNA抽出／シーケンス (150PE)

データ解析（菌叢解析／遺伝子推定／ MAG解析）

データ量

5Gb

解析レポート例 解析レポート例

製品仕様

納品物： fastq /各種配列データ /解析レポート

納品形態：データ便納品／標準納期：検体受領より 3~4 週間

サンプル要件

DNAサンプル：濃度 30 ng/µl 以上を20 µl 以上(総量600ng)

微生物株：細胞数 1~5 x 10 9 cells( 湿重量 20-100 mg 程度)

糞便サンプル： 300mg ／唾液サンプル： 1mL 、その他検体種もご相談ください

急ぎの解析も、大切な検体も。

bitBiome にまるっとお任せください！

DNA 抽出から解析まで一気通貫で特急対応

こんなお悩みありませんか？

年末までに論文に使えるデータがほしい …

貴重な検体だから海外発送はできるだけ避けたい …

検体を送るだけで解析結果まで、まとめてほしい

✓

✓

✓

レーンシーケンス＆ゲノム特急解析キャンペーン

キャンペーン期間： 2026 年11 月27 日(金)サンプル到着分まで

https://bitbiome.co.jp/demo/wgs_prok/analysis/
https://bitbiome.co.jp/demo/meta/analysis/
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